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Cele ksztatcenia dla zajec

Cel
Zapoznanie sie z najczesciej wykorzystywanymi typami i formatami danych biologicznych.
Zapoznanie sie z réznymi rodzajami i strukturami baz danych oraz systemoéw, ktére nimi zarzadzaja.

Poznanie systemdéw do przechowywania oraz przeszukiwania danych literaturowych (MEDLINE, PubMed
i inne).

Zapoznanie sie z bazami danych sekwencji nukleotydowych i aminokwasowych oraz powigzanymi z nimi
zasobami.

Zdobycie umiejetnosci postugiwania sie przegladarkami genomowymi.
Zdobycie umiejetnosci postugiwania sie narzedziami do filtrowania i pobierania danych biologicznych.

Zapoznanie sie ze specjalistycznymi bazami danych zwigzanymi z polimorfizmami, mutacjami i chorobami
cztowieka.

Poznanie dostepnych zasobéw informacyjnych Swiatowej Organizacji Zdrowia (WHO).

Zapoznanie sie ze specjalistycznymi bazami roslin leczniczych, suplementéw diety, czy alergendw.

Wymagania wstepne

Efekty uczenia sie dla zaje¢

Metody weryfikacji

Kierunkowe efekty osiagniecia efektéow

Efekty uczenia sie dla zaje¢ w zakresie

uczenia sie uczenia sie dla zajec
Wiedzy - Student zna i rozumie:
Najczesciej wykorzystywane typy i formaty danych BTE K1 WO1 Kolokwium pisemne,
biologicznych. - = Test, Projekt, Raport
Rézne rodzaje i struktury baz danych oraz systeméw, Kolokwium pisemne,
PSR ; BTE_K1 W01 .
ktdére nimi zarzadzaja. - Test, Projekt, Raport
Umiejetnosci - Student potrafi:

Scharakteryzowac i przeszukiwaé systemy . .
do przechowywania oraz przeszukiwania danych g%—ﬁ—ﬂgé _llfglsc;k\;)vrlg.rgk?fygft,
literaturowych. - = » PTOJEKE, Rap
Sekwenci nikleotydonych | aminokwasomych oraz | BTEKLUOL, Kolokwium pisemne,

. L BTE K1_U08 Test, Projekt, Raport
powigzane z nimi zasoby. -
Efektywnie postugiwac sie przegladarkami BTE_K1_UO01, Kolokwium pisemne,
genomowymi. BTE_K1_U08 Test, Projekt, Raport
Wykorzystywad narzedzia do filtrowania i pobierania BTE_K1_UO1, Kolokwium pisemne,
danych biologicznych. BTE_K1_U08 Test, Projekt, Raport
B ey b o™ e a_uon,

. ’ BTE_K1 _U08 Test, Projekt, Raport

cztowieka.
Efektywnie przeszukiwac dostepne zasoby BTE_K1_UO01, Kolokwium pisemne,
informacyjne Swiatowej Organizacji Zdrowia (WHO). BTE K1_U08 Test, Projekt, Raport
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Scharakteryzowac i przeszukiwa¢ specjalistyczne bazy | BTE_K1 UO01, Kolokwium pisemne,

roslin leczniczych, suplementéw diety, czy alergenéw | BTE_K1 U08 Test, Projekt, Raport
Kompetencji spotecznych - Student jest gotéw do:

Aktualizowania, poszerzenia i wzbogacania wiedzyz Kolokwium pisemne
K1 zakresu biologii molekularnej, bioinformatyki, badan BTE_K1_KO02 P ’

biomedycznych.

Lp. Tresci programowe dla zajec

Test, Projekt, Raport

Tresci programowe dla zajec

Efekty uczenia sie dla Formy zaje¢

zajec
1 N.ache'suej wykorzystywane typy i formaty danych W1, K1 Wykfad, Cwiczenia
biologicznych.
2 Rodzaje i struktura baz danych oraz systemy nimi W1, W2, UL, U2, U3, K1 | Wyklad, Cwiczenia
zarzadzajace.
Systemy przechowywania oraz przeszukiwania danych - .
3 literaturowych (MEDLINE, PubMed i inne). W1, W2, U1, K1 Wyktad, Cwiczenia
4, Bazy danych sekwencji nukleotydowych i W1, W2, U2, U3, U4, K1 | Wyktad, Cwiczenia
aminokwasowych oraz powigzane z nimi zasoby.
5. Przegladarki genomowe (NCBI, Ensembl, UCSC). W1, W2, U3, K1 Wyktad, Cwiczenia
6. Przydqtne narzedzia do filtrowania i pobierania danych W1, W2, U4, K1 Wykfad, Cwiczenia
biologicznych.
7. Specjalistyczne bazy danych dotyczace W1, W2, US, K1 Wyktad, Cwiczenia
polimorfizmoéw, mutacji i chorob cztowieka.
8. (ZV?liloob)y informacyjne Swiatowej Organizacji Zdrowia W1, W2, U6, K1 Wyktad, Cwiczenia
9 Bazy dapych roslin leczniczych, suplementéw diety i W1, W2, U7, K1 Wykfad, Cwiczenia
alergenow.
Informacje dodatkowe
Forma zajec Metody i formy prowadzenia zajec
Wyktad Wyktad z prezentacjg multimedialng wybranych zagadnien
Cwi . Wyktad z prezentacjg multimedialng wybranych zagadnien, Metoda ¢wiczeniowa, Metoda
wiczenia . . .
projektu, Pokaz i obserwacja, Praca w grupach
Forma zajec Warunki zaliczenia zajec
Pozytywna ocena z kolokwium pisemnego (pytania zamkniete i otwarte, minimum
Wykiad 51%punktéw), aktywne uczestnictwo studenta w wyktadach. Student dopuszczony jest do
y zaliczenia jedynie po otrzymaniu pozytywnej oceny z ¢wiczen. Kryteria oceniania wg skali
stosowanej na Wydziale Biologii UAM.
Pozytywne oceny z kolokwiéw czgstkowych (pytania zamkniete i otwarte, minimum
Cwiczenia 51%punktéw), obecnos¢ podczas ¢wiczen, aktywne uczestnictwo studenta w ¢wiczeniach,

wykonanie wszystkich zadan przewidzianych w protokotach z zaje¢, pozytywne oceny z
protokotéw/raportéw. Kryteria oceniania wg skali stosowanej na Wydziale Biologii UAM.
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Naktad pracy studenta i punkty ECTS

Rodzaje zaje¢ studenta
Wyktad

Cwiczenia

Przygotowanie do zajec
Przygotowanie raportu

Przygotowanie do zaliczenia

taczny nakiad pracy studenta

Liczba punktéw ECTS

* godzina (lekcyjna) oznacza 45 minut

Srednia liczba godzin* przeznaczonych
na zrealizowane rodzaje zaje¢

10
20
10
10

10

Liczba godzin
60

ECTS
2
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Kod

BTE_K1_K02

BTE_K1_UO1

BTE_K1_U08

BTE_K1_W01

Kierunkowe efekty uczenia sie

Tresé

Absolwent jest gotéw do poszerzania i aktualizowania wiedzy z zakresu biotechnologii i dziedzin
pokrewnych

Absolwent potrafi stosowa¢ metody matematyczne, statystyczne i bioinformatyczne do opisu i analizy
danych biologicznych

Absolwent potrafi samodzielnie zdobywa¢ wiedze, dobiera¢ odpowiednie Zrddta informacji oraz podnosic
swoje kwalifikacje

Absolwent zna i rozumie metody matematyczne, statystyczne i bioinformatyczne w zakresie niezbednym do
opisu i analizy danych biologicznych
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